Efecto del paisaje sobre la conectividad funcional de la rana arboricola Agalychnis
dacnicolor en un bosque tropical caducifolio de México
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INTRODUCCION o >
» Los paisajes heterogéneos tienen un importante efecto sobre 3. Capas del paisaje utilizadas g
a estructura genética y conectividad de las poblaciones. ;
* Los estudios que evalldan dicho efecto (i.e. genética del paisaje) Coberturay uso de suelo
son importantes para desarrollar estrategias de conservacion Elevacidn
que promuevan y mantengan la conectividad entre poblaciones CTI
de organismos que habitan en ecosistemas que experimentan Pendiente
cambios rdpidos y recientes. Carreteras y terracerias
* Los anfibios, que actualmente enfrentan los mayores declives Rios de 1-4 y 5 orden e 1
poblacionales a nivel mundial, son uno de los taxa mas [ SR ...
afectados por la alteracion del habitat. Resolucion 300m | R TN >
L
3 La distancia geogrdfica fue el mejor predictor de la distancia genética,
seguida de las carreteras y la elevacién de acuerdo con los resultados
OBJETIVOS RESULTADOS de un modelo lineal generalizado de efectos mixtos (MLPE) después de
€@ Tres grupos genéticos detectados (K = 3) con un andlisis de asignacién optimizar las superficies de resistencia con ResistanceGA.
1. Evaluar patrones de diversidad y estructura genética a escala (ADMIXTURE). La mayoria de individuos asignades a los grupos verde y azul
fina de Agalychnis dacnicolor en un paisaje heterogéneo en la son de sitios fragmentados, la mayoria de i s asignados al grupo rojo
regién de Chamela. son de sitios dentro del bosque continuo. . . =
2. Determinar el efecto de la pérdida de vegetacién original en R fancia geogriipue Fe0 410 oy SRS Sk i
los patrones de diversidad y estructuracion genética de las Lo TR Carreteras 2 carriles  -503.74 0.07 4.69 10.77
poblaciones de A. dacnicolor. " Elevacidn -499.38 0.012 6.81 6.28
3. Determinar los elementos naturales y antropogénicos que 2 Terracerias -503.04 0.02 5.05 0.47
mejor explican la diferenciacién genética. jgi Rios 5to. orden -502.55 0.02 5.96 0
5 Rios 1 - 4to0. orden -501.90 0.013 7.11 0
) CTI -499:11 0.003 7.35 0 '
METODOS - o LA R s L Pendiente -499.06  0.002 7.78 0
" - T Cobertura -405.87 9.42 E-23 10.59 0
#‘_ '
2. Obfenciontle SN €) Los doSTRHEIEE TUnciones gy | diversidad genética
discriminantes de un andlisis (hetenooins CONCLUSTONES
b, . S gosidad  observada y v
Ex’rraccuon,de ADN dugcr!mlnanfe de S Ponentes diversidad nucleotidica) fue mayor 'y ~. il
Construccidn de bibliotecas IID'”'HC'RCU@S (DAPC), identificaron en los sitios de bosque continuo que 1. La variacién genética fue mayor en los sitios del bosque
genomicas (RADseq) 0S mismos 3 grupos que con en la zona fragmentada). continuo que en la zona fragmentada. -
Secuenciacion en Ilumina Hiseq ADMIXTURE. - 2. La fragmentacion y pérdida de hdbitat parecen estar
Andlisis de fragmentos de 150pb "'E’f"—mcgwﬁ“d Diversidad nucleotidica limitando la conectividad de individuo*e genes. La
Ensamblaje denovo geashvagel direccién del flujo es de la zona fragmentada hacia el bosque
Pipeline de Stacks — — ‘continuo.

Obtencion de 41,236 SNPs 3. La distancia geogrdfica entre sitios fue la variable que mejor

explicd los patrones genéticos detectados.
B bosque contifllp 4. La elevacion y las carreteras fueron los elementos del
zonas fragmentadas paisaje que después de la distancia geogrdfica explican
mejor los patrones de estructura genéfica.

1. Colecta de"muestras

86 muestras de tejido
8 sitios de bosque continuo
8 sitios de zonas fragmentadas

(Wilcoxon test, W = 55, #= 0.001, m W = 61, £ FINANCIAMIENTO: Proyecto CONACyT PDCPN 2015-1250 - C. Gonzdlez
= 0.001, heterocigosidad observada) . FOTO: Juan Ma Contortrix




