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conducido a las poblaciones naturales de muchos organismos a disminuir su co
| incremento de la fragmentacion por factores naturales y antropogénicos.
eﬁi* caducifolio (BTC) en Mexico ha sufrido una reduccion del 60% de la cobertura original,
a de extincion local para las especies sensibles a factores antropogénicos, como los vertebrados
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jue otros reptiles, es un excelente modelo de estudio para document'atlos efectos de las
odificaciones del habitat sobre los patrones de estructura y flujo genético, debido a su reducida capacidad de
dispersion, fisiologia termica y alta vulnerabilidad a las modificaciones del habitat.

x

caracteristicas del paisaje sobre la estructura y flujo genético de poblaciones de Anolis
bosque tropical caducifolio en la region de Chamela.

ysus en el bosque tropical caducifolio del occidente de México

ernandez-Guzman? y Clementina Gonzalez?

\versidad Michoacana de San Nicolas de Hidalgo (UMSNH)
ciones sobre los Recursos Naturales, UMSNH
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dos mostraron niveles moderados de diversidad genética dentro de las 17 poblaciones.

rupos geneticos (K = 4) en el analisis de asignacion bayesiana
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|F= bosque intermedio 15-17

Reserva de la Biosfera Chamela-Cuixmala/Alrededores
17 poblaciones: 16 continentales y la Isla San Agustin (ISA)

Colecta en campo entre 2-10 individuos por poblacion y del
Banco de tejidos de la coleccion Herpetologica UMSNH,

« BTC primario y fragmentos de bosque bajo diferentes estadios de

EF= bosque temprano 5-6 ainos de abandono

Trabajo de laboratorio

Analisis del paisaje

Extraccion y amplificacion de microsatélites

Extraccion —>
de ADN

9
microsatélites

—> Servicio externo

de secuenciacion

Asignacion de
tamano de alelos

« Creacion de capas de resistencia (30 m)

Tipo de cobertura
Pendiente

Distancia a carreteras

Distancia a rios

Categorias en cada capa

Reclasificar por opinion

de expertos

Menor resistencia=1

Mayor resistencia = 100
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» Resultados del analisis Maximum likelihood populaﬂons?e{s MLPE
Distancia genetica Modelo Variables Direccion  R2 P AIC BIC logLik _ _ . ) . ;
Fsr A Distancia geografica + 0.66 0.04 -57.79 -41.06 34.89 * La dIStanCIa geograﬂca1 Ia dIStanCIa a rios
Rios : 0.02 y el tipo de cobertura fueron los modelos
Tipo d bert NS NS - - - - -z
e e - gue mejor explicaron la diferenciacion
B Distancia geografica + 0.66 0.03 -57.60 -43.66 33.80 | genética FST'
Rios NS NS '
Dest A Tipo de cobertura - 0.09  0.006 3406 35454 16530 || Para la Dest las variables exp|icativas
C t NS NS . . .
T = fueron el tipo de cobertura y distancia a
B Tipo de cobertura + 0.0 0.01 3415 35544 -164.7
R NS NS carreteras.

Discusion y conclusiones

* Nuestros resultados mostraron niveles moderados de diversidad. geneti
« Laisla San Agustin mostro fuerte divergencia genética en co
» Se encontraron relaciones significativas entre la heteroge'eid
 Los bosques secundarios actualmente son dara!n‘iPn
corredores biologicos para mantener la i

Reserva de la Biosfera Chamela—_cw -
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on las poblaciones continentales

saje y los patrones de flujo y estructura genetica
'e?.albergan una gran cantidad de especies y funcionan como
eqt'ylch y?e?tomrﬂemegto para las areas naturales protegidas como la



